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1. A MUNKA ELOZMENYEI, KITUZOTT CELOK

A vilag egyik legnagyobb teriileten termesztett gabonaféléje a kenyérbtiza
(Triticum aestivum L.), vetésteriilete mintegy 245-250 millio hektar. Az egyre
gyarapodo emberiség 2050-re elérheti a 9 millidrdot, ezért ahhoz, hogy az
igényeit ki lehessen elégiteni, a termésmennyiség évenkénti 2%-os novekedését
kellene biztositani. Ez nagy kihivast jelent, mind a klimavaltozas negativ
hatasai, mind pedig a termoteriiletek csokkenése miatt. A termésnovekedés
megvaldsitdsanak kulcsa, a magas szintli agrotechnika ¢és az aratds utani
termésveszteség csokkentése mellett, olyan fajtak nemesitése, amelyek
kiemelkedd betegség-ellenallosaggal és abiotikus stressz-rezisztencidval, illetve
magasabb terméshozammal rendelkeznek.

A kenyérbuza genetikai variabilitasanak novelésére uj értékes gének és
allélek bevitelére lenne sziikség a buzaval rokon termesztett és/vagy vad
fajokbol, amelyek gazdag génforrasként szolgalnak a nemesités szamara. Ilyen
jellegti torekvések mar a XIX. szdzadban is voltak, kezdddden a buza-rozs és
buza-Agropyron keresztezésekkel. Igazi attorést jelentett az interspecifikus
hibridizacioban a kolchicin kezelés kidolgozasa, amely lehet6vé tette a
kromoszomaszam megduplazasaval a fertilis amfiploidok eléallitasat. Az in
vitro embriomentés technikak bevezetése biztositotta késobb a rokon fajok
kozotti keresztezések szélesebb korben torténd elterjedését.

Masik fontos gabonafélénk az arpa (Hordeum vulgare L.), amely igen jol
alkalmazkodott az abiotikus stressz altal kivaltott koriilményekhez. A
vetésteriilet nagysaga szerint a gabonafélék kozott - a kukorica €s a bliza utén - a
harmadik helyet foglalja el. Az arpat hazankban tobbféleképpen hasznositjuk:
takarmanyndvény, fontos nyersanyaga a sor és a malatagyartasnak, de késaként
- arpagyongy - emberi fogyasztasra is alkalmas. A buza x arpa keresztezések
lehetové teszik kiilonbozé hasznos agrondmiai tulajdonsagok, mint példaul a
koraisag, kedvezd aminosav-Osszetétel ¢€s élelmirost tartalom, soO- ¢€s
széarazsagtlirés vagy jobb bokrosodasi képesség atvitelét az arpabol a termesztett
buzaba.

Szamos buzéval rokon vad faj agrondémiai szempontbol fontos géneket
hordoz. A Thinopyrum (tarackbuza) nemzetségbe tartozo fajok szamos abiotikus
¢s biotikus stresszfaktorral szemben rendkiviil ellenallbak. Ezen fajok
természetes populacioi  sikeresen alkalmazkodtak a legszélséségesebb
klimatikus viszonyokhoz, igy genetikai diverzitasuk fennmaradt. Tobb
tarackbuzafajt mar felhasznaltak a kenyérbuza betegségekkel szembeni
ellenallésaganak javitasara. A két legértékesebb génforras a Thinopyrum
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(korabbi néven Agropyron) nemzetségb6l a Thinopyrum intermedium és
Thinopyrum ponticum, elsésorban mert értékes rezisztenciagéneket hordoznak
(levélrozsda-, szarrozsda- ¢és lisztharmat-rezisztenciagének) és ellenalldak
kiilonboz6 abiotikus sztresszfaktorokkal szemben (szarazsag-, szikes talajok),
masodsorban alapgenomjuk (J és St genom) kdzeli rokonsagban all a termesztett
buza A és D genomjaval. A Thinopyrum fajokban rejl6 lehetéségek kiaknazasa a
blizanemesités szamdra tovabbi keresztezésekkel ¢és szelekcidval valdsithato
meg.

A faj- és nemzetség-keresztezések végso célja olyan introgresszids vonalak
eléallitasa, amelyek stabilan 6roklédnek, és amelyekbe lehet6leg csak hasznos
géneket épitlink be a vad fajokbol. A blza genomba beépiilt idegen faji
kromatin kimutatdsara és azonositasara molekularis citogenetikai modszerek és
molekularis markerek allnak rendelkezésiinkre. A fluoreszcens in situ
hibridizaciés technikaval (FISH), repetitiv DNS probak alkalmazasaval a bliza
¢s arpa kromoszomdk egyedi mintdzatuk alapjdn teljes bizonyossaggal
felismerhet6k, mig a Thinopyrum nemzetségbe tartozo fajok tobbségénél a
kromoszomak azonositasat célz6 modszerek kidolgozasa még folyamatban van.

Célkitiizések:

e Az 'Asakaze'/’'Manasz’ buza/arpa diteloszomas addiciés vonalak
kivalogatasa, melyek a bliza genom mellett csak egy par arpa-kromoszdmakart
hordoznak, majd ezek molekularis citogenetikai modszerekkel torténd elemzése,
morfoldgiai és agrondmiai tulajdonsagainak jellemzése, a vonalak sotlirésének
vizsgalata;

e A Martonvasaron kordbban eldallitott buza/arpa hibridek utdédvonalaibol
szarmaz6 transzlokacios vonal (3HS.3BL) agrondmiai tulajdonsagainak javitasa
egy modern martonvasari buzafajtaval torténé keresztezéssel, amely genetikai
alapanyagként felhasznalhat6 az eldnemesitésben,;

e Az Agropyron glael-b6l (a Thinopyrum intermedium x Thinopyrum
ponticum hibridje) a biotikus rezisztenciajért felelds kromoszoémak vagy
kromoszoma-szegmentumok beépitése a buzéba, majd foleg
gombabetegségekkel szemben ellendll6 transzlokacios vonalak eldallitasa.



2. ANYAG ES MODSZER

2.1. Felhasznalt novényi genotipusok:

Kisérleteinkben a kovetkez6 novényi anyagokat vizsgaltuk: buzafajtak
('Asakaze’, 'Chinese Spring’, 'Mv Bodri’, 'Mv Karizma’), Mv9krl buzatorzs,
Nannong 02Y23 btzavonal, arpa fajtak: (‘"Manasz’, 'Betzes'), tarackbuza-fajok:
Pseudoroegneria spicata (St genom), Thinopyrum bessarabicum, (3° genom),
Thinopyrum elongatum (E) és Thinopyrum intermedium (JJ°St); genetikai
anyagok: 'Asakaze’/’Manasz’ btza/arpa diszomas addicios vonalak (2H, 3H, 4H,
6H, 7H), (Molnar-Lang és mtsai, 2012), 'Chinese Spring'/'Betzes’ buza /arpa
3HS.3BL spontan centrikus faziot hordozé vonalak; buza/Agropyron glael
hibridek utédvonalai.

2.2. Genomi in situ hibridizacié (GISH)

kivant genomokat hordoz6 fajokbol. A H (H. vulgare), J (Th. bessarabicum) és
St (Ps. spicata) genomi DNS-t biotin-11-dUTP vagy digoxigenin-11-dUTP
molekulakkal jeloltiik random priming vagy nick-transzlaciés moédszerrel. A
proba (vagy probak mcGISH esetén) és blokkolé DNS (a kimutatni nem kivant
genom) jelenlétében az in situ hibridizaciét 42 °C-on hajtottuk végre. A
biotinnal vagy digoxigeninnel jelolt szekvenciak detektalasa Streptavidin-FITC
(Roche) ill. Antidig-Rhodamine (Roche) antitesttel tortént. Az Agropyron
kromoszomak detektalasahoz Kruppa és mtsai (2012) modszerét alkalmaztuk.

2.3. Fluoreszcens in situ hibridizacio (FISH)

A hibridizaci6é soran alkalmazott probakombinaciok a kovetkezok voltak:
Afa-family (piros), pSc119.2 (zold), pTa7l (sarga) a buzakromoszomak
azonositasara; (AGGGAG),; (piros), (GAA); (zold), HvTOl (sarga) az
arpakromoszomak azonositasara; az eldkezelések és a detektalasi 1épések kis
modositasokkal megegyeztek a GISH-nél leirtakkal. A hibridizacié 37°C-on
tortént, a poszthibridizaciés mosast 4xSSC-ben (37°C, 2x5 perc) végeztik. A
biotinnal, digoxigeninnel vagy a ketté keverékével jelolt szekvencidkat TNB-
ben oldott 10 pg/ml Streptavidin-FITC és 10 pg/ml Antidig-Rhodamine
antitestekkel detektaltuk és biotin esetén zold, digoxigenin esetén piros, kettds
jelolés esetén sarga hibridizacios jeleket kaptunk. A hibridizaciok eredményét
Plan Neofluar 63x olajos objektivvel felszerelt Zeiss Axioscope 2



epifluoreszcens mikroszkoppal (Zeiss, Germany) vizsgaltuk ¢és Spot CCD
kameraval (Diagnostic Instruments, USA) fényképeztiik.

2.4. Molekularis marker analizis

Az 'Asakaze'/'Manasz’ diteloszémas addiciés vonalakban az arpa
kromatin azonositdsdra arpakromoszoma karspecifikus SSR és STS marker
sorozatot hasznaltunk.

A 3HS.3BL/Bodri btza/arpa transzlokacios vonalakban és az 'Mv Bodri’
buzafajtaban a DF2/WR2 és DF/MR2 primer parokat (Ellis és mtsai, 2002)
hasznaltuk az RhtD1b (Rht 2) torpeségi gén kimutatasara.

A buza/Agropyron 6DL.6DS-?St terminalis transzlokacids vonalakban a
Pm21 (Liu és mtsai, 1999), PmL962 (Shen és mtsai, 2015) és Lr38 (Mebrate és
mtsai, 2008) génhez kapcsolt markerek jelenlétét kovettiik nyomon.

2.5. Novénynevelés, keresztezés

A genotipustol fiiggd 6-8 hetes vernalizaciot kdvetden, a novénynevelés
fitotroni névényneveld kamrakban a Tischner és mtsai (1997) altal kidolgozott
modszer szerint tortént. A learatott novényeket részletesen feldolgoztuk
(ndvénymagassag, bokrosodas, fokalasz hossza, kaldszonkénti és ndvényenkénti
szemszam), a Szemeket 4 °C-os génbanki magtaroloban taroltuk.
Genotipusonként 10 névény paramétereit jegyeztiik fel.

A 3HS.3BL/CS/Mv9krl spontan keletkezett buza/arpa centrikus fazidt
hordozé noévények kalaszait 2009 majusdban martonvasari  Tiikros
tenyészkertiinkben kasztraltuk, majd 3-5 nappal a kasztralas utan a martonvasari
'Mv Bodri’ buzafajtaval porgetéses modszerrel beporoztuk. Az dntermékenyitett
novények szemei koziil a centrikus fiziot homozigota formaban hordozokat
szelektatuk ¢és fitotroni novényneveld kamraban felneveltink. A diszémas
centrikus fuzids nodvények utodait kisérleti parcellankon elvetettiik és
felneveltiik, agronomiai tulajdonséagaikat jellemeztiik.

Az MvOkrl/A. glael hibrid 'Chinese Spring’ buzafajtaval keresztezett
utodait az 'Mv Karizma' martonvasari jarotipusu buzafajtaval kereszteztiik
(kombinacio Mv9krl/A. glael//CS/3/MvKarizma/4/Mv Karizma). A keresztezett
novények F, utédaiban az Agropyron kromoszomakat, szegmentumokat
molekuléris citogenetikai technikdkkal (GISH) mutattuk ki a buza genom
hattérben. Az utodok koziil btiza/Agropyron diszomas transzlokaciét hordozo
vonalakat szelektaltunk, amelyeket fitotroni ndvénynevel6 kamrakban és
szantofoldi kisérleti parcellakon neveltiik fel.



2.6. Az 'Asakaze’/’'Manasz’ buza/arpa diteloszomas addiciés vonalak
sostressz-toleranciajanak vizsgalata

A sostressz  vizsgalatat  csirandvénykorban  végeztik el az
'Asakaze’/'Manasz’ diteloszomas addicios vonalaknal, a bliza és arpa ('Asakaze’
¢s 'Manasz’) sziil6i genotipusoknal. A kisérletekben 0, 100, 200 vagy 250 mM-
os NaCl oldattal atitatott sziirépapiron Petri csészékben csiraztattunk szemeket
¢és megallapitottuk a csirdazott szemek aranyat, a gyokerek ¢és hajtasok
hosszusagat és stlyat (Darké és mtsai, 2015).

3. EREDMENYEK

3.1. Az ’'Asakaze’/’'Manasz’ buza/arpa diteloszomas addiciés vonalak
elallitasa és jellemzése

Az 'Asakaze’/’'Manasz’ buza/arpa diteloszomas addiciés vonalak
eldallitasa soran az egyes arpa-kromoszomakarok jelenlétét GISH-sel mutattuk
ki, majd pontos azonositasukra SSR és STS markeres vizsgalatokat végeztiink.
Az 'Asakaze’/'Manasz’ buza x arpa hibridek buzaval Keresztezett utodai koziil
860 novényt vizsgaltunk GISH-sel. A kovetkezd diteloszomas addicios
vonalakat azonositottuk: 2HS, 2HL, 3HS, 3HL, 4HS, 4HL, 6HS, 6HL, 7HS,
7HL. A vonalak felszaporitasa utan vizsgaltuk az egyes arpa kromoszomakarok
jelenlétének hatasat a genotipusokra (Tiirkdsi és mtsai, 2016). Az Gjonnan
eldallitott genetikai vonalak koziil a 4HL vonal a legalacsonyabb és a legjobb
fertilitassal rendelkezik. A 7HL kromoszomakart hordozd genotipus hamarabb
viragzik a buza kontrollnal, mig a 6H kromoszémat vagy egyik 6H
kromoszoémakart hordozo vonalak az 0Gsszes vizsgalt genotipus kozil a
legkésObben virdgzanak. A diteloszomas sorozat sostressz vizsgalata kimutatta,
hogy a 7HL addici6 magasabb sostressz-toleranciat mutatott mind csirandvény
korban, mind korai fejlodési szakaszban, mint a buzasziilék (‘Asakaze’ és
'Chinese Spring’) (Darké és mtsai, 2015). Az addicios vonalak felszaporitasa
soran vizsgaltuk stabilitdsukat is. A diteloszomas novények utddaiban a
telocentrikus kromoszomak jelenlétét kovettik nyomon. Minden egyes
eldallitott vonal stabilitdsa a telocentrikus kromoszomak jelenlétét tekintve 50%
feletti volt.



3.2. A 3HS.3BL Robertsoni transzlokacié introgressziéja egy modern
martonvasari buzafajtaba

Egy korabban eldallitott és kisparcellas tenyészkertben fenntartott
3HS.3BL buza/arpa spontdn Robertsoni transzlokaciét hordozd vonalat
(CS/B/IMv9kr1/3/Mv9krl) az agronomiai tulajdonsagok javitasa érdekében
kereszteztiik az 'Mv Bodri' 0szi buzafajtaval
(CS/B/IMv9kr1/3/Mv9krl/4/Bodri). A keresztezésbdl szarmazo F; novényeket
ontermékenyitettiik és az F, utodokban a 3HS.3BL centrikus fuzi6 jelenlétét
GISH-sel kovettiik nyomon. Az F, generacid centrikus fuziora homozigédta
novényeinek oOntermékenyitett utddait martonvasari tenyészkertiinkben
felneveltiik, ezek kétféle fenotipust mutattak, egyiknek szalkacsonkos kaldszai
voltak, a masik vonal tar kalaszokkal rendelkezett. Az eldallitott genetikai
anyagokban vizsgaltuk a ndvénymagassagot meghatarozé RhtD1b - korabban az
'‘MV' Bodri’ 4D kromoszoémajanak rovid karjan térképezett - allél jelenlétét. A
3HS.3BL/CS/Mv9krl vonal magassaganak szignifikdns csokkenése az 'Mv
Bodri'-val torténé keresztezés utan az RhtD1b torpeségi allél beépiilésének
eredménye. A tar kalasztipusu vonal fokalaszanak hossza hasonld volt az eredeti
transzlokacidés vonaléhoz és a 'Chinese Spring' buzafajta¢hoz, mikdézben a
szalkacsonkos vonal kalaszai az 'Mv Bodri' kaldszhosszahoz hasonlithatok. A
két vonal fertilitisa hasonld volt, a hosszusagbeli kiillonbségek ellenére. A
3HS.3BL kompenzalé transzlokacio introgresszidja az 'Mv Bodri' modern
martonvasari buzafajtdba kedvezd hatassal volt a produktiv bokrosodasra és a
novényenkénti szemszamra (Tlirkosi és mtsai, 2014).

3.3. Egy buza/Agropyron transzlokacios vonal (6DL.6DS-?St) vizsgalata

Az Mv9krl/A. glael hibrid, buzaval keresztezett és Ontermékenyitett
utddnemzedékeibél  tenyészkerti  kisérletek soran  levélrozsda-rezisztens
vonalakat szelektaltunk. A Thinopyrum kromoszémak szamanak csokkentése
céljabol kereztezéseket végeztiink 'Mv Karizma' btizafajtaval. A keresztezéseket
kovetden a novényeket gombabetegségekre felvételeztiik, és azoknak a
novényeknek az utddait vittiik tovabb, amelyek a tenyészkerti spontan
fertdzésekkel szemben ellenalldak voltak. A mcGISH alkalmazéasaval
kiilonkb6z6  btiza/Thinopyrum (Agropyron) addicios, szubsztiticidés vagy
addicids vonalat azonositottunk. A vizsgalt vonalak kromoszémaszama 42 és 52
kozott volt. A Mv9krl/A.glael//CS/3/Mv Karizma/4/Mv Karizma kombinacioja
novények koziil szelektaltunk egy buza/Thinopyrum terminalis transzlokaciot
hordoz6 genotipust. A transzlokacidos kromoszoma azonositasa céljabol buza



specifikus repetitiv probadkat alkalmaztunk (pSc 119.2, Afa family és pTa71) és
az atrendez6dott kromoszomat 6DL.6DS-?St termindlis transzlokacioként
azonositottuk. Az Fs generdcidban két termindlis transzlokacidra diszémas
névényt szelektaltunk mcGISH alkalmazésaval. A novények
ontermékenyitésével nyomon kovettiik a transzlokécio 6roklodését, a 40 vizsgalt
novénybol 19-ben azonositottuk a transzlokaciot homozigota formaban. A
transzlokacids vonalban kimutattulk a Thinopyrum-bol szarmazo Lr38 génhez
kapcsolt teloméra specifikus Y38SCARgg; marker jelenlétét. A vonal
levélrozsda-rezisztenciajanak megerdsitésére sziikséges a novények mesterséges
levélrozsda fert6zése. A transzlokacios vonalakat 2016/17-ben szant6foldi
tenyészkertben felneveltiik, ahol a novények nem fertdzddtek levélrozsdaval,
azonban a fogékony szegélyen is csak kis mértékben jelent meg ebben az évben
a levélrozsda, ezért tovabbi vizsgalatok sziikségesek A genotipusok spontan
liszharmat-fertézéssel szembeni ellenallosaga indokolta a lisztharmat-
rezisztencia molekularis hatterének elemzését. A két vizsgalt liszharmat-
rezisztencia gén (Pm21 és PmL962) jelenlétét markeres vizsgalatokkal kizartuk.
A buiza kontroll genotipusok fogékonysaga mindenképpen Thinopyrum eredetii
lisztharmat-rezisztenciara utal, amelynek bizonyitasara tovabbi molekularis és
genomikai vizsgalatok sziikségesek. Kisérleti eredményeink egyértelmiien
bizonyitjak, hogy az Mv9krl/A. glael hibridb6l szarmazd genetikai anyagok
értékes alapanyagként szolgalnak a rezisztencianemesités szamara.

3.4. Uj tudomanyos eredmények

1. Az 'Asakaze'/'Manasz' buza/arpa addicios vonalakbol eléallitottunk egy

diteloszomas addicios sorozatot, amely a kovetkezd arpa kromoszomakarokat
tartalmazza: 2HS, 2HL, 3HS, 3HL, 4HS, 4HL, 6HS, 6HL, 7HS, 7THL.

2. Megfigyeltiik, hogy a diteloszémas ¢és diszomds vonalak koziil a 7HL
kromoszémakart hordoz6 vonal virdgzik a legkordbban, mig a 6HS, 6HL és 6H
kromoszoémat vagy kromoszémakarokat tartalmazé vonalak a legkésdbb.

3. Sotlirési  kisérletekben bebizonyitottuk a 7HL diteloszoma jobb
sotlirését a buza sziiléi genotipusokhoz és a tobbi diteloszomas addicios
vonalhoz képest.



4. A 3HS.3BL spontan transzlokécié 'Mv Bodri' buzafajtaval torténd
keresztezésével 1j genetikai variabilitdst hoztunk létre, és igy javitottuk a
transzlokacids vonal agrondémiai tulajdonséagait a kiindulasi vonalhoz képest. A
novények koziil olyan vonalakat szelektaltunk, amelyek egyidejlileg hordozzak
az '"Mv Bodri’ féltorpe fajtabol szarmazo RhtD1b torpeségi allélt és a 3HS.3BL
centrikus fuzidét. A 3HS kromoszoémakar jelenléte pozitivan befolyasolta a
produktiv bokrosodast és jol kompenzalta a kiesé 3BS buza kromoszoémakar
hianyat.

6. Az Mv9krl/A.glael hibridbol buzaval torténd keresztezésével
csokkentettik a Thinopyrum-bol szarmaz6é kromatin  mennyiségét. Az
Mv9krl/A.glael hibrid buzaval keresztezett 269 citologiailag vizsgalt utddai
koziil addicidkat, szubsztiticiokat és transzlokacids vonalakat szelektaltunk,
kozottik egy 42 kromoszomas terminalis transzlokaciot hordozo vonalat
valogattunk ki, amit 6DL.6DS-?St terminalis transzlokacioként azonositottunk,
¢s amely stabilan 6rokl6dott a kdvetkezo nemzedékben.

7. A 6DL.6DS-?St terminalis transzlokaci®é molekularis markeres
vizsgalata soran kimutattuk a Lr38 génhez kapcsolt Y38SCARgg, marker
jelenlétét és bizonyitottuk a transzlokalodott Thinopyrum kromoszoma
szegmentum teloméra eredetét.

4. KOVETKEZTETESEK ES JAVASLATOK

4.1. Buza/arpa diteloszomas addicios vonalak

A bulza arpa diteloszomas addicios vonalak fenntartasa - aneuploidok
lévén - allando citogenetikai vizsgalatot igényel. Az arpa kromoszoéma-
szegmentumok hozzdaddsa a buza genomhoz Ilehetdvé teszi egyes
kromoszomakarokon  lokalizalt gének  térképezését ¢és  funkcidjuk
meghatarozasat. Az ellendrzott vonalak felhasznalhatok tovabbi molekuldris
biologiai és genomikai vizsgalatokra. A diteloszomés addiciés vonalak
atmenetet képeznek a stabil, euploid 42 kromoszomaval rendelkezd
transzlokacids vonalak eldallitasahoz, és ezek hatékonyan alkalmazhatok az
elénemesitési  programokban. FElsddleges cél a kompenzdlo tipusu
transzlokaciok eldallitasa, amelyeknél egy homeolog idegen faju kromoszoma-
szegmentum kompenzéalja a buza kromoszoma szegmentumot. Az eldallitott
genetikai anyagok a buzanemesitésben felhasznalhatok.
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4.2. 3HS.3BL/Bodri biiza/arpa transzlokacios vonalak

A buza x arpa keresztezések soran rokon fajokkal jol keresztezhetd btiza
genotipusokat alkalmazunk a keresztezés hatékonysaganak novelése céljabol.
Az arpaval jol keresztezhetd buzafajtdk agrondmiai tulajdonsagai nem érik el a
legjobb, modern buzafajta¢két. Kisérleti eredményeink azt igazoljdk, hogy a
buza/idegen faju transzlokaciok agrondmiai tulajdonsagait jelentosen
befolyasolja az introgresszids vonal buza genetikai hattere. Az introgresszids
vonalakban a buza genom kicserélése egy jo termdOképességii, betegségekkel
szemben rezisztens modern fajtdval nagymértékben javitja a genotipus
agronémiai paramétereit. A 3HS arpa kromoszoémakar jelenléte pozitivan
befolyasolja a produktiv bokrosodast és ez altal nagyobb ndvényenkénti
szemszamot eredményez. A 3HS arpa kromoszomakar jol kompenzalja a kiesd
3BS buza kromoszomakar hidnyat. Célszerli lenne a jovében az eldallitott
genotipusok mindségvizsgalata, mivel bizonyos létfontossdgi aminosavak (pl.
lizin) az 4rpdban nagyobb aranyban fordulnak el6. Tobbszoros
visszakeresztezés, szelekcid és felszaporitds utan a vonalak felhasznalhatok a
nemesitési programokban.

4.3. Buza/Agropyron glael introgressziés vonalak

A buza és az Agropyron glael (Th. intermedium x Th. ponticum)
szintetikus fajhibrid ivaros keresztezésével a tarackbuzabdl szarmazo betegség-
rezisztencia gének introgresszioja valik lehetové a termesztett buzdba. A
Martonvasaron eldallitott hibrid Ontermékenyitett és btizaval keresztezett
utodnovényeinek  fenntartdsa  tenyészkertiinkben tortént a  novények
ellenallésaganak nyomonkovetésével. A rezisztens novények utddainak
genotipusat citogenetikai vizsgalatokkal azonositottuk (mcGISH, FISH),
koziiliik addicids, szubsztiticios €s transzlokacids vonalakat valogattunk ki. Az
egyik Thinopyrum kromoszoéma-szegmentumot hordozé vonalat GISH-sel
6DL.6DS-?St  transzlokacioként azonositottuk. A transzlokacid6 pontos
elemzésére tovabbi citogenetikai, molekularis €s genomikai vizsgalatok
sziilkségesek. A 6D kromoszoma toréspontjanak meghatarozasa céljabol
indokolt 6DS kromoszoma karspecifikus markerek keresése, tervezése. A
transzlokacids vonal levélrozsda-rezisztens sziilotol szarmazik, ezért
tenyészkerti spontan fertdzés felvételezése, illetve a vonal mesterséges
levélrozsda fertdzése javasolt. A rezisztencia jelenléte esetén molekuldris
vizsgélatokkal meghatarozhat6 az ellenallosag molekularis hattere. A fitotroni
kisérletek soran a kontroll ndvények spontan lisztharmat fertdzottsége és a
transzlokaciés vonalak rezisztencidja felveti a lisztharmat-ellenallosag
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vizsgalatat az eldallitott introgresszids vonalakban. Az elvégzett molekularis
vizsgalatok kizartak a Pm21 és PmL962 rezisztenciagének jelenlétét a
genotipusokban. Célszeri lenne a ndvényeket mesterségesen fertdzni
lisztharmattal és a rezisztencia molekularis hatterének azonositdsa. A tobbszori
Mv ’'Karizmd'-val torténd visszakeresztezéssel a buza genetikai hattér
egységesebb lenne. A tarackbuza fajok kiemelked6 abiotikus stresszreriztencidja
indokolja az introgresszios vonalak szarazsagtiirésének, sotlirésének vizsgalatat.
A tarackbuzafélék genetikai diverzitdsanak kiaknadzasa céljabol hasznos lenne
mas Thinopyrum fajok begyijtése, génbanki tarolasa és keresztezési
programokba térténd hasznositasa.
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